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Цель

Klebsiella pneumoniae - один из основных возбудителей

госпитальных инфекций, характеризующийся

множественной устойчивостью к антимикробным

препаратам, включая карбапенемы [1].

Сравнительный анализ транскрипционных профилей

клинических штаммов K. pneumoniae в условиях

присутствия и отсутствии селективного давления

меропенема.

Клинические штаммы K. pneumoniae B-8919 и B-8922,

полученные от пациентов нейрореанимации ФГАУ

«НМИЦ нейрохирургии им. ак. Н.Н. Бурденко»

Минздрава РФ в 2019 г. из ректальных мазков [3].

Результаты

Выводы
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Распространение карбапенем-резистентных

Klebsiella pneumoniae [2]

Дизайн исследования
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Изменение уровня экспрессии генов штамма 

K. pneumoniae B-8919 при воздействии MER

У обоих штаммов уровни экспрессии генов

карбапенемаз blaKPC-2, blaOXA-48, blaNDM-1 были на высоких

значениях, независимо от присутствия антибиотика в

окружающей среде.

Штамм K. pneumoniae B-8922 характеризовался

устойчивостью к колистину. Анализ транскрипционного

профиля этого штамма показал сверхпредставленность

транскриптов оперона arn, ассоциированного с

устойчивостью к колистину, которого не было в

питательной среде.

Полученные данные указывают на конститутивную

экспрессию генов карбапенемаз blaKPC-2, blaOXA-48, blaNDM-1

в штаммах K. pneumoniae B-8919 и B-8922 оперона arn

штамма B-8922 независимо от присутствия меропенема

в окружающей среде.

Работа выполнена в рамках отраслевой программы

Роспотребнадзора НИР 082.

Плазмиды штаммов K. pneumoniae B-8919 и B-8922

Изменение уровня экспрессии генов штамма 

K. pneumoniae B-8922 при воздействии MER


